TAP CHI NGHIEN ClPU Y HOC

MOI LIEN QUAN GIU’A DA HINH PON RS1799794 GEN XRCC3
VA NGUY CO' MAC UNG THU BUONG TRUNG
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Ung thw budng triing la mét trong nhitng bénh ly phu khoa &c tinh phé bién. Nhitng khiém khuyét trong

hé théng nhén biét va stra chita cac tén thuong DNA cé vai tro trong viéc lam tdng nguy co ung thw. Gen

XRCC3 tham gia vao qua trinh tai t6 hop tuong déng dé stra chira nhitng dut gay soi d6i DNA, do dé nhiing

da hinh (SNP) va dot bién cta gen nay cé thé lién quan dén nguy co mac céc bénh ung thu, trong dé cé ung

thw bubng trimg. Chung téi thuc hién nghién ctru bénh chirng, xac dinh da hinh rs1799794 gen XRCC3 & 380

bénh nhén ung thw budng trimg va 380 déi ching cé dé tudi trong déng, sau dé phan tich ti 1é alen va ti 16

kiéu gen, méi lién quan gitka ching véi nguy co ung thw budng tring. Ti Ié céc kiéu gen AA, AG, GG lan luot
& nhém bénh la 25,8%, 55,3%, 18,9% va & nhém chimg la 31,3%, 45,3%, 23,4% (p = 0,022). Pa hinh don
nucleotide rs1799794 gen XRCC3 cé lién quan véi nguy co méc ung thw budng trimg & phu nip Viét Nam.

Tir khéa: Ung thw budng trirng, XRCC3, rs1799794, a4541g, da hinh don nucleotide.
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Trong sb cac bénh ly &c tinh & phu ni, ung
thw budng trirng chiém ti 1& s& ca mac mai va tor
vong cao trén toan thé gi¢i. Riéng & Viét Nam,
tinh t&i nam 2018, sb ca ung thw budng trirng la
1500 v&i 856 ca t&r vong.' Ung thuw budng trirng
c6 nguyén nhan chwa rd rang va cé nhiéu yéu
t6 nguy co. Trong dé cac yéu tb di truyén da va
dang duwgc nghién ctru dong vai trd quan trong
trong qua trinh hinh thanh bénh.

XRCC3 (X-ray repair cross-complementing
group 3) thudéc ho gen co vai trdo quan trong
trong viéc stra chira cac dut gay soi doi DNA
gay ra b&i nhitng qua trinh trao ddi chat binh
thwong hodc phoi nhiém xa ion héa. XRCC3
twong tac truc tiép véi RAD51 trong qué trinh
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stra chira tai t6 hop twong ddéng.2 Pa hinh don
nucleotide (Single nucleotide polymorphism —
SNP) rs1799794 (4541A>G) cua gen XRCC3
ndm & vi tri 5'-UTR, tuy khong lam thay déi cau
tric protein XRCC3 nhwng c6 kha nang anh
hwéng 1én sy diéu hoa tdng hop protein, anh
hwéng lén sy biéu hién gen XRCC3.34 DPa hinh
nay clla XRCC3 da dwoc nghién clru la co lién
quan dén nguy co cla nhiéu bénh ung thw, nhw
ung thw phdi, ung thw gan, ung thw bang quang
va ung thw vi.59 Méi lién quan gitra da hinh
rs1799794 gen XRCC3 va ung thw budng trirng
cling da dwoc nhiéu tac gida nghién ciwu 10
Tuy nhién, cac két qua van con chwa théng
nhat va hau hét cac nghién ctu duoc thue hién
trén cong ddng ngudi da trang. Dé tim hiéu anh
hwédng clda cac SNP nay cla gen XRCC3 Ién
nguy co méc ung thw budng trirng trén nguoi
Viét Nam, chung t6i tién hanh nghién ciu
nay vé&i muc tiéu: xac dinh ti 1&é da hinh don
nucleotide rs1799794 clia gen XRCC3 & bénh
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nhan ung thw budng trirng va nhém ngwdi binh
thwdng & Viét Nam, va méi lién quan ctia né véi
nguy co mac ung thw budng trirng.

Il. POl TUONG VA PHUONG PHAP

1. Déi twong

Nghién ctru dwoc thyce hién trén 380 bénh
nhan ung thw budng trirng diéu tri tai Bénh vién
Phu San Trung Uong va 380 dbi chirng.

Nhém bénh: Nhirng bénh nhan duwoc chan
doan xac dinh ung thw budng tri'ng bang két
qua xét nghiém gidi phau bénh, khéng mac cac
ung thw khac, va dong y tham gia nghién ctwu.

Nhém chiing: Nhitng ngudi khong cé tién
st mac ung thw budng trirng hay cac bénh ung
thw khac dén kham strc khde hodc dén tham
kham diéu tri cac bénh lanh tinh tai Bénh vién
Phu San Trung Uong. C6 dd tudi twong dbng
véi nhém bénh nhan ung thw budng trirng.

2. Phwong phap

Thiét ké nghién ctru: Nghién ctu bénh
ching, cé wéce tinh ti sb nguy co (odds ratio).

Thoi gian nghién cteru: T thang 09/2017
dén thang 12/2019.

Dja diém nghién ctru: Trung tdm nghién ctru
Gen-Protein, Trwdng Pai hoc Y Ha Nbi.

C& méu: Dua theo két qua cla nghién ctru
cta Quaye (2009)" va céng thire tinh ¢c& mau
cho nghién clru bénh chirng c6 wéc tinh ti sb
nguy co (OR), ta c6 cong thire tinh c& méau cho
hai nhom nhw sau:

= 4C
(INOR)*p(1 - p)

V&i sai sét loai 1 a = 0,05 va sai sot loai 2
B = 0,02 thi hang s C = 7,85 va OR = 0,65, p
= 0,351, ta dwoc N = 743. Cho nén méi nhém
nghién ctru nén chon téi thiéu 1a 372 ngudi.
Chang tdi quyét dinh chon nhém bénh 380
bénh nhan va 380 ngu&i khde manh cho nhém
chirng.

Quy trinh: Cac dbéi twong thudc hai nhém
dworc 14y 2ml mau chéng déng bang EDTA.

Buwdc 1 - Tach chiét DNA: DNAténg s6 dwoc
tach chiét tir mau mau theo kit PROMEGA
(USA). D6 tinh sach ctia mau DNA sau tach
chiét ctia ca 2 nhom dwoc do & ti sé A260/A280
déu ndm trong khoang 1,80 - 2,00.

Buwdc 2 - Khuéch dai doan gen XRCC3
chtra da hinh don nucleotide rs1799794 bang
ky thuat PCR.

Vung gen chtya da hinh don nucleotide
rs1799794 gen XRCC3 dwoc khuéch dai bang
cap mdi c6 trinh tw nhw sau:

Mbi xudi: 5- TGAGGCGCCTAATCAGC -3’

Mbinguoc: 3'-CGCTGCTTGACACAGTCCA
-5

Thanh phan phan &ng PCR (thé tich 10 pl)
gdm: 5,0 ul GodTaq Master mix, 2,5 pmol mdi
mdi xudi va ngwoc, 100 ng DNA va Hz20. Chu
trinh nhiét phan ng: 94°C/5 phut, [94°C/30
giay, 56°C/30 giay, 72°C/30 giay] 35 chu ky,
72°C/5 phut. San phdm PCR dworc dién di kiém
tra trén gel agarose 1,5% & dién thé 100V trong
30 phuat. Két qua dién di dwoc chup anh bang
hé théng may UVP ECs Imaging System P/N
95-0310-12.

Budc 3 - Xac dinh da hinh don nucleotide
gen XRCC3 bang ky thuat enzyme cét gi¢i han
(PCR-RFLP).

Thanh phan ctia phan rng RFLP gbém: 0,5
pl enzym Fokl, 1ul buffer Cutsmart, 1,5 yl H20
va 7ul sé&n phadm PCR. H6n hop phan (ng cét
dwoc U & 37°C trong khoadng 12 gi¢r. San phdm
cat dwoc dién di trén gel agarose 3% v&i dién
thé 80V trong 60 phut d& phan tach cac bang
DNA. Két qua dién di dwoc chup anh bang hé
théng may UVP EC3 Imaging System P/N 95-
0310-12.

San pham cét doan gen vé&i enzyme Fokl
gdm cac bang DNA cé kich thwéc 100bp va
193bp (kiéu gen AA); 100bp, 193bp, va 293bp
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(kiéu gen AG); 293bp (kiéu gen GG).
3. Xt ly sé liéu

Kiém dinh X2 dwoc s dung dé phan tich
phan bd theo Hardy-Weinberg kiéu gen cla da
hinh don nucleotide rs1799794 gen XRCC3
trong nhém bénh nhan va nhém déi chirng. Sw
khac biét vé kiéu gen va tan sb alen gira nhém
bénh nhan va nhdm chiyrng cling dwoc danh gia
bang kiém dinh X2. Ty s6 chénh (OR) va khoang
tin cay (Cl) 95% twong (ng dé wéc tinh méi lién

. KET QUA

TAP CHI NGHIEN ClPU Y HOC

quan gilra cac kiéu gen va kha ndng mac ung
thw budng trirng. Céc kiém dinh c6 y nghia khi
p < 0,05. Phdn mém SPSS 20.0 dwoc st dung
dé phan tich s6 liéu.
4. Pao dirc nghién ctru

Dé tai da dwoc Hoi ddng Dao dirc clia truong
Pai hoc Y Ha No6i chép thuan theo chirng nhan
s6 107/HPDPDHYHN ngay 30/5/2017. Bénh
nhan hoan toan tw nguyén tham gia vao nghién

ctru. Cac thong tin ca nhan duwgc bao mat.

1. Pac diém chung cta cac doi twong tham gia nghién clru

Bang 1. Pic diém chung cua cac déi twong tham gia nghién ctru

. Ung thw budng trirng DP6i chirng
Pac diém
n =380 100% n=380 100%
<39 93 24,5 102 26,8
Nhém tudi 40 - 59 173 455 170 447 0,739
<60 114 30,0 108 28,4
Tudi trung binh 49,80 49,26 0,610
Trung binh tudi c6 kinh 15,22 15,01 0,096
Con kinh hoac chwa cé kinh 166 43,7 177 46,6
Man kinh 0,423
Man kinh 214 56,3 214 53,4
I 111 29,2
Il 50 13,2
Giai doan
[ 181 47,6
v 38 10,0
) UT biéu md 308 81,1
Giai phau ;1 14 a0 mam 47 12,4
bénh
UT dém sinh duc 25 6,6

Nhirng dac diém chung nhw tudi trung binh, phan bd cac nhém tudi, tinh trang kinh nguyét &
ca hai nhom dwoc mé ta & bang 1. Do tudi va sw phan bbé nhém tudi gitra hai nhém bénh va nhém
chirng 1a twong ddng (p = 0,610 va 0,739). Tudi trung binh nhém bénh 1a 49,80 va tudi trung binh
nhém dbi chirng la 49,26. O’ nhivng bénh nhan ung thw budng trirng, nhém tudi méc bénh nhidu nhat
la nhém tudi tir 40 dén 60 tudi chiém 45,5% va it nhat 1a nhém tudi < 40 tudi chiém 24,5%. Trung binh
tudi c6 kinh & nhém ung thw budng trirng la 15,22, twong ddng véi trung binh tudi cé kinh & nhém
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chirng 14 15,01 (p = 0,096). Ti I& bénh nhan méc bénh da man kinh chiém 56,3%, nhiéu hon so v&i
nhirng bénh nhan chwa man kinh hodc chwa c6 kinh chiém 43,7% va ti 1& nay khong cé su khac biét
c6 y nghia thdng ké gitra hai nhém nghién ctru (p = 0,423).

Ngoai ra chung téi phan tich sy phan bd ti 16 nhém bénh nhan dwoc phan loai giai doan theo
FIGO va mé bénh hoc theo WHO. Phan loai theo giadi phau bénh, két qua ung thw biéu mé budng
trrng chiém ti 1& cao nhat 81,1%. Va nhdm bénh nhan dwoc chan doan & giai doan tién trién (11l va
IV-57,6%) chiém ti 1& cao hon so v&i nhém bénh nhan phat hién bénh sé&m (1 va [1-42,4%).

2. Méi lién quan giira da hinh don nucleotide rs1799794 va nguy co’ mac ung thw budng
trirng

M 1 2 3 4 S 6 7 8 9 10 M

293 bp
193 bp
+— 100 bp

Hinh 1. Két qua dién di san pham cit ctia doan gen chira SNP rs1799794 b&i enzyme Fokl.

M: Marker 100 bp; San pham PCR cla doan gen chra rs1799794 (1); Kiéu gen AA (2, 5, 9); Kiéu
gen GG (4, 6, 7); kiéu gen AG (3, 8, 10, 11).

San phdm PCR-RLFP cua cac kiéu gen AA, AG va GG (hinh 1) dwoc kiém tra lai bang phwong
phap gidi trinh tw gen va so sanh v&i trinh tw chudn cta gen XRCC3 trén ngan hang Genebank
(NG_011516.1:9.7557A>G).

AA AG GG

i ' {

Hinh 2. Két qua giai trinh tw san pham PCR doan gen XRCC3 chtra da hinh don nucleotide
rs1799794 cia cac bénh nhan mang kiéu gen AA, AG, GG.

Tin hiéu giai trinh tw v&i cac dinh nucleotide ré rang. Mau PCR cua kiéu gen AA cé moét dinh
nucleotide A duy nhét, kiéu gen AG c¢6 hai dinh nucleotide A va nucleotide G, kiéu gen GG c6 mot
dinh nucleotide G duy nhat. Nhw vay, két qua giai trinh tw thu dwoc 1a trung khép voi két qué xac
dinh kiéu gen bang phwong phap RFLP (hinh 2).

Két qua xac dinh da hinh nucleotide rs1799794 trén bénh nhan ung thw budng trirng va nhom déi
chirng duoc thé hién & bang 2. Alen G chiém ti 1& thap hon so v&i alen A 1an lwot & nhém bénh 1a
46,6% va nhom chirng 12 46,1%. Ti 1& cac kiéu gen AA, AG va GG lan lwot & nhédm bénh 1a 25,8%,
55,3%, 18,9% va & nhém ching 1a 31,3%, 45,3%, 23,4%. Khéng co s khac biét c6 y nghia théng
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ké trong sw phan bb ti 1& alen v&i p = 0,837. Tuy nhién khi so sanh cac kiéu gen gitra nhém bénh va
nhém dbi chirng cho két qua khac biét cé y nghia théng ké véi p = 0,022.
Bang 2. Méi lién quan giira da hinh don nucleotide rs1799794 vé&i nguy co’ mac ung thw
buéng trirng

Nhém UTBT Nhém chirng

Kiéu gen/ allele OR Cl95% p
n % n %
, A 406 53,4 410 53,9 1,0
Kiéu allele 0,837
G 354 46,6 350 46,1 0,979 0,800-1,198
AA 08 25,8 119 31,3
Kidugen AG 210 55,3 172 453 0,022
GG 72 18,9 89 23,4
AA 98 57,6 119 57,2 1,0
AAva GG 0,932
GG 72 42,4 89 42,8 0,982 0,652 -1,480
AA 08 31,8 119 40,9 1,0
AAva AG 0,021
AG 210 68,2 172 591 1,483  1,061-2,072
GG 72 25,5 89 34,1 1,0
GG va AG 0,029
AG 210 74,5 172 65,9 1,509 1,042-2,186
AA+AG AA+AG 308 81,1 291 76,6 1,0 o131
va GG GG 72 18,9 89 234 0,764 0,539-1,084 ’
AAVAAG AA 98 25,8 119 31,3 1,0 0,002
+ GG AG+GG 282 74,2 261 68,7 1,312 0,957 - 1,799 ’

Chung t6i tiép tuc tién hanh so sanh kha nang méac bénh cla cac kiéu gen chira alen G v6&i cac
kiéu gen khac theo c&p mé hinh di truyén khac. Déi véi mé hinh so sanh ddng hop (GG véi AA), mo
hinh di truyén 1&n (nhém céc kiéu gen mang alen A 1a AA+AG va kiéu gen GG) va mé hinh di truyén
troi (kiéu gen AA va nhém céc kiéu gen mang alen G la AG+GG) khong phat hién cac khac biét co y
nghia thdng ké trong sw phan bd cac kiéu gen gitra hai nhém. Riéng & hai md hinh so sanh di hop la
AG v&i AA va AG v6i GG lai cho thdy sw khac biét c6 y nghia théng ké (p < 0,05) véi OR va 95%Cl
lan lwot 1a 1,483(1,061 - 2,072) va 1,509(1,042 - 2,186).

3. Méi lién quan giira da hinh don nucleotide rs1799794 véi giai doan bénh va mé bénh hoc
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Bang 3. Méi lién quan giira da hinh don nucleotide rs1799794 véi giai doan bénh
va mé bénh hoc

AA AG GG
n % n % n % P

Giai doan ung thw

Giai doan | 31 27,9 61 55,0 19 17,1

Giai doan I 16 32,0 26 52,0 8 16,0 0,767

Giai doan IlI 43 23,8 103 56,9 35 19,3

Giai doan IV 8 21,1 20 52,6 10 26,3
M6 bénh hoc

UT biéu mé 83 26,9 171 55,5 54 17,5

UT té bao mam 9 19,1 26 55,3 12 25,5 0,594

UT mé dém-sinh duc 6 24,0 13 52,0 6 24,0

So sanh sy phan b kiéu gen trong cac
nhém chia theo giai doan bénh clia FIGO khéng
c6 sy khac biét mang y nghia théng ké (p =
0,767). Twong tw, khi so sanh sw phan b kiéu
gen trong cac nhom chia theo type mé bénh
hoc (ung thw biéu mé, ung thw t& bao mam va
ung thw té bao md dém - sinh duc) ciing khéng
c6 sw khac biét cé y nghia théng ké (p = 0,594).

IV. BAN LUAN

Trong nghién cru nay, d6 tudi hay gap nhat
cta ung thuw budng tring la 40 — 59 tudi. Nhém
tudi trén 60 tudi co ti 1é cao hon nhém tudi dwdi
39 tudi. Sy phan bbd vé nhém tudi nay ciing
twong dong v&i két qud mot sb nghién ciu
khac tai Viét Nam."™ V& tinh trang kinh nguyét
clla nhom bénh nhan tham gia nghién ctu, ti
l&é bénh nhan ung thw budng trirng trong nhém
chwa man kinh hoac chwa cé kinh la 43,7%
thdp hon nhém da man kinh 56,3%. Tuwong
ddng v&i cac nhan dinh cla céac tac gia khac
la ung thw budng trirng da phan xuét hién &
cac bénh nhan cao tudi da man kinh."® Két qua
gidi phau bénh ung thw biéu mé budng trirng
chiém ti 1& cao nhét, va nhém bénh nhan dwoc

chan doan & giai doan tién trién (lll va IV) cao
hon nhém bénh nhan phat hién bénh sém (I va
II) Ia khéng khac biét so v&i nhan dinh cla cac
nghién clru trwdc day.™

Tilé alen G chiém ti I& thAp hon alen A trong
ca hai nhém nghién ctru, phan bé ti 1& hai alen
gilba hai nhdm nghién ctru khéng c6 sy khac
biét c6 y nghia thdng ké. Theo céng bd D
liéu cac bién thé di truyén ngudi Viét Nam trén
trang genomes.vn, nghién cru trén 206 nguoi
Kinh khéng cé quan hé huyét théng thi t 1& alen
G 14 0,395."® Tuy nhién phan bd 3 kiéu gen lai
c6 su khac biét cé y nghia théng ké gitra nhom
bénh va nhém ching véi p = 0,022. Cho thay
c6 mdi lién quan gira da hinh don nucleotide
nay véi nguy co mac ung thw budng tring.

So sanh cac kiéu gen doéng hop AA va GG
khéng c6 sy khac biét gilrva hai nhém. Trong
khi phan tich hai mé hinh di truyén di hop kiéu
gen AG véi AA va AG voi GG co s khac biét
phan bé gira hai nhém cé y nghia théng ké p <
0,05 v&i OR va 95%Cl lan lwot la 1,483(1,061
-2,072) va 1,509 (1,042 - 2,186). Cho thay kiéu
gen AG c6 nguy co méc ung thw budng trirng
cao hon céc kiéu gen déng hop AA va GG.
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So sanh cac kiéu gen mang alen G theo mo
hinh di truyén 1&n (nhém kiéu gen AA va AG
so v&i GG) va md hinh di truyén di truyén troi
(nhém kiéu gen GG va AG so véi AA) cho két
qua khong khac biét c6 y nghia théng k&, OR
v&i 95%CI chra 1.

Nhiéu nghién ctu khac trén thé gi¢i dwoc
thwe hién va da cong bd nhdm muc dich lam
sang té vai trd cla da hinh rs1799794 trong
nguy co' ung thw budng trirng, nhwng két qua
con gay tranh cai, phu thudc vao thiét ké,
phuwong phap nghién ctru, va quan thé nguoi
dwoc nghién ctru. Trong phan tich gdp 4 nghién
clru I&n clha Auranen va cong sy (2005) voi
1658 ca ung thw budng trirng va 3900 ca dbi
ching tim ra chirng c yéu vé méi lién quan
gitra SNP nay v&i nguy co méc ung thw budng
trrng khi so sanh phan b 3 kiéu gen gitra hai
nhom khéng cé khac biét cé y nghia théng ké (p
=0,087), tuy nhién so sanh déng hop AA va GG
gitra hai nhém cho két qua khac biét c6 y nghia
théng ké v&i p = 0,048 va OR = 0,72 (95%ClI =
0,52 - 1,00), va trong md hinh di truyén 13n so
sanh nhom kiéu gen GG v&i nhém mang alen
A (AA va AG) ciing cho két qua khac biét co y
nghia théng ké gitra hai nhém véi p = 0,027,
va OR = 0,69 (95%CI = 0,50 - 0,96). Két qua
trén cho thay kiéu gen ddng hop GG cb kha
néng bao vé trwéc nguy co mac ung thu budng
treng.* Nghién ctvu tdng hop ctia Yuan (2014)
véi 3119 bénh nhan ung thw budng trirng va
6207 dbi ching, tim thdy méi lién quan co y
nghfa gitra da hinh rs1799794 v&i nguy co méc
ung thw bubng trirng khi so sanh déng hop GG
véi AA (OR = 0,70, 95%CIl = 0,54 - 0,90, p =
0,005), so sanh di hgp AG v&i AA (OR = 1,10,
95%Cl = 1,00 - 1,21, p = 0,04) va m6 hinh di
truyén I&n GG v&i nhdm kiéu gen chira alen A
(AA va AG) (OR = 0,67, 95%CI = 0,52 -0,87,
p = 0,002)."° Két qua trong nghién ctu cla
Yuan cho thdy c6 méi lién quan gitra da hinh

TAP CHI NGHIEN ClPU Y HOC

rs1799794 clia gen XRCC3 v6i nguy co mac
ung thw budng trirng, kiéu gen ddng hop mang
bién thé da hinh GG lai mang it nguy co hon
cac kiéu gen khéc, trong khi kiéu gen di hop
lai lam t&ng nguy co mac ung thw budng trirng
hon kiéu gen déng hop AA. Nghién ctu cla
Quaye va cong sy (2009) trén 1461 bénh nhan
ung thw budng trirng va 2307 dbi chirng cling
cho két qua nhan dinh c6 méi lién quan gitva
da hinh nay vé&i nguy co méc ung thw budng
trirng, va alen G la yéu té bao vé trwdc nguy co
mac ung thw budng tring khi trong cac so sanh
ddng hop (AA v6i GG) va mé hinh di truyén 13n
(AA+AG vOi GG) co sy khac biét c6 y nghia
thdng ké gitra hai nhém nghién ctru lan luwot voi
OR=0,67,95%Cl=0,45-0,99, p=0,04 va OR
= 0,65, 95%CIl = 0,44 - 0,96, p = 0,027."

Céc nghién ciru vé da hinh rs1799794 véi
cac loai ung thuw khac ciing cho nhiéu nhan dinh
khac nhau. Nghién ctu ctia Ali (2016) cho két
qua da hinh nay c6 lién quan I&n dén nguy co
mac ung thw vi & phu nira A-rap Xé-ut, alen G
c6é anh hwéng bao vé khdi nguy co méc ung
thw va khi so sanh ddng hop (AA véi GG) cho
két qua OR = 0,003, 95%CI = 0,005 - 0,28, p
< 0,0001.° Trong khi nghién ctru téng hop cla
He (2012) chi ra khéng c6 méi lién quan gitra
da hinh A4541G v@&i ung thw vu.® Nghién cru
cta Zhu (2016) két luan da hinh nay co lién
quan dén nguy co mac ung thw bang quang &
ngwdi Trung Québc.” Nghién ctru clia De Mattia
(2017) cho két qua da hinh rs1799794 clia gen
XRCC3 lam t&ng nguy co mac ung thw gan &
nhirng bénh nhan nhiém virut viém gan siéu vi
B hoac C.¢

V. KET LUAN

Qua nghién clru nay chung téi xac dinh ti 1&
alen G cla da hinh don nucleotide rs1799794
gen XRCC3 & nhém bénh nhan ung thw budng
trirng la 46,6%, & nhém ngwoi binh thudng la
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46,1% va ti 1& cac kidu gen AA, AG, GG lan
lwgt & nhéom bénh la 25,8%, 55,3%, 18,9% va &
nhém chirng 1a 31,3%, 45,3%, 23,4%.

DPa hinh don nucleotide rs1799794 gen
XRCC3 c¢6 lién quan dén nguy co méc ung thw
budng trirng & ngudi Viét Nam. Kiéu gen di hop
AG mang nguy co méc ung thw budng trirng
cao hon hai kiéu gen ddng hop AA va GG. Can
tién hanh tiép tuc nghién ctru v&i c& mau 1én
hon.

L&i cam on

Nghién clru dwoc thwe hién véi sy hé tror
kinh phi clia dé tai cap Bo Y Té «Nghién ctru
xay dwng quy trinh xac dinh d6t bién va da hinh
thai don nucleotide trén moét sd gen lién quan
dén ung thw vi va ung thw budng trirng». Nhém
nghién ctru tran trong cdm on Bénh vién Phu
San Trung wong, Trung tam Nghién ctru Gen-
Protein, Trwdng Pai hoc Y Ha Noi.
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Summary
ASSOCIATION BETWEEN XRCC3 GENE POLYMORPHISM
RS1799794 AND OVARIAN CANCER RISK

Ovarian cancer is one of the most common types of gynecological malignancies. Deficiencies
of DNA damage recognition and repair system play a significant role in increasing the risk of
cancer. The gene XRCC3 involves in HRR (homologous recombinational repair) for DBSs (double
strand breaks of DNA), so its polymorphisms and mutations are associated with cancer risk. The
study aimed to study the XRCC3 rs1799794 polymorphism associated with the risk of ovarian
cancer in Viethamese females. This case-control studied genotyping of XRCC3 polymorphism
rs1799794 in 380 ovarian cancer patients and 380 age-matched controls, then analyzed the
distributions of the genotypic or allelic frequencies and their association with ovarian cancer
risk. The results showed the distributions of genotype AA, AG and GG are 25.8%, 55.3%, 18.9%
for the study group and 31.3%, 45.3%, 23.4% for the control group, respectively (p = 0.022).

Keywords: Ovarian cancer, XRCC3 gene, rs1799794, a4541g, polymorphism.
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