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HLA - DQ Ia protein thu thé bé mat té bao & cac té bao trinh dién khang nguyén. Céc dot bién hay da hinh

gen HLA - DQ cé thé tac doéng t6i hé mién dich va anh huéng ti dién bién cta bénh viém gan B. Nghién

ctru nay duroc thuc hién nhdm xéc dinh da hinh don nucleotide (SNP) rs2856718 gen HLA - DQ va méi lién

quan véi tién trién xo gan & bénh nhan viém gan B man tinh. 108 m&u mau cta bénh nhén xo gan va 112

méu mau cta bénh nhan viém gan B man tinh da duoc thu thap va xéc dinh kidu gen SNP rs2856718 béng

phuong phép TagMan Realtime - PCR. Ti Ié cac kiéu gen GG, GA va AA lan luot & nhém xo gan la 44,4%,
40,7% va 14,8% va nhém viém gan B man tinh la 32,1%, 46,4% va 21,4%, khéc biét khéng cé y nghia théng

ké. Téan sb alen G & nhém xo gan cao hon nhém viém gan B man cé y nghia théng ké (p = 0,043). Ba hinh

rs2856718 gen HLA - DQ c6 thé lién quan Vvd&i tién trién xo hda gan trén bénh nhan nhiém HBV man tinh.

Twr khéa: xo gan, viém gan B, rs2856718, HLA - DQ.

. DAT VAN BE

Viém gan siéu vi B (viém gan B) la bénh
truy&n nhiém gay ra bi virus viém gan siéu vi
B (HBV), dan t&i nhiéu van dé nghiém trong vé
strc khde cdng ddng, dac biét 1a & nhirng nuwéc
chau A. Trén thé gi6i, xap xi 350 triéu nguoi bi
anh huédng b&i viem gan B man tinh va 10 - 30%
trong s6 d6 ¢4 nguy co’ ttr vong béi cac bénh gan
giai doan cudi nhw ung thu gan va xo gan mét
bu." Viét Nam la nwéc cé tinh trang Iiu hanh dich
va co t¢i 8% dan sb nhidm HBV.2 Viém gan B c6
nhiéu tién trién Iam sang phirc tap; gbm nhirng
giai doan nhw viém gan B man tinh, xo gan va
ung thw gan. Trong d6, xo' gan ¢ hau quéa rét
nang né, gay ra tén thwong gan vinh vién.

O bénh nhan nhiém HBV, tién trién xo gan
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la rdt khac nhau gitra cac ca bénh. O nguoi
trwdng thanh nhiém HBV man tinh khong diéu
tri, ti 1& tién trién xo gan trong 5 ndm 1a 8 - 20%
va tir ti 1é nay clia xo gan téi ung thwgan la 2 -
3% va xo gan méat bu 1a 3 - 5%.3 C6 nhiéu yéu
t& nguy co' dan dén tién trién xo gan trén bénh
nhan HBV, bao gdm c6 théi quen st dung rwou
bia, déng nhiém HCV hoac HIV, tai lwong HBV
va yéu té di truyén.

Hé théng khang nguyén bach cau nguoi
(human leukocyte antigen - HLA) ndm trén
nhiém séc thé 6 vi tri 6p21.31 déng vai trd chd
chét trong nhan dién va dap (rng mién dich.
Cac bién dbi vé& DNA clia khang nguyén bach
cau nhém Il c6 thé lam mét can bang mién
dich khi co' thé nhiém HBV va dan t&i nhiém
trang man tinh gan. Pa hinh don nucleotide
la sy thay thé clia mot nucleotide don tai mot
vi tri cu thé trong bd gen cé trong mét phan
da 1&n cha quan thé. Nhiéu nghién clru da chi
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ra cac da hinh don nucleotide ctia HLA - DP,
HLA - DQ va HLA - DR c¢6 svw twong quan véi
nguy co’ nhiém viém gan B man tinh.*® Trong
do, nhirng nghién ctru nghién ctu twong
quan toan bd nhiém séc thé (genome - wide
association study - GWAS) da chirng minh cac
SNP clia HLA - DQ c¢6 twong quan manh vé&i
nguy co xo' gan trén nén viém gan B man.58
Tuy nhién, vai tro clia da hinh don nucleotide
rs2856718 cuia gen HLA - DQ déi v&i tién trién
xo' gan tlr viém gan B man tinh & cac quan thé
khac nhau la khéng déng nhét. Do vay, dé khéo
sat tinh da hinh don rs2856718 trén gen HLA
- DQ, chung t6i thuc hién dé tai véi muc tiéu:
Xac dinh da hinh don nucleotide rs2856718
trén bénh nhan viém gan man do HBV c6 hoac
khong c6 xo gan va méi lién quan véi tién trién
bénh viém gan man t&i xo gan.

Il. DOl TWVONG VA PHUONG PHAP
1. Déi twong

Tiéu chudn chon méau

Nhém xo’ gan (108 bénh nhan)

- Bénh nhén xo gan do viém gan B man
tinh, véi HBsAg va/ hoac HBV DNA dwong tinh
= 6 thang, hoac HBsAg dwong tinh va anti -
HBc IgM am tinh;

- Thang diém Child - Turcotte - Pugh nhém
B hoac C.

Nhém viém gan B man tinh (112 bénh nhan)

- Bénh nhan viém gan B man tinh, v&i
HBsAg va/ hoac HBV DNA dwong tinh = 6
thang, hoac HBsAg duwong tinh va anti - HBc
IgM &m tinh;

- Thang diém Child - Turcotte - Pugh nhém A.

Cac bénh nhan cla 2 nhém nghién clu
déng y tham gia nghién ctu.

Bang 1. Thang diém Child - Turcott - Pugh

Diém 1 2 3
Bénh nao gan Khéng C6 kiém soat Mét kiém soat
C6 trwéng Khéng C6 kiém soat Mat kiém soat
Bilirubin (umol/L) <34 34 - 51 > 51
Albumin (g/L) <35 28-35 <28
INR <17 1,7-2.2 >2.2
CPT CPTA: 5-6 diém CPT B: 7 - 9 diém CPT C: 10 - 15 diém

Tiéu chuan loai troe

C6 yéu td nguy co xo gan khac nhw nghién
rwou, HCV, viém gan tw mién...

Dja diém nghién ciru

+ Trung tdm Nghién clru Gene - Protein,
Trwdng Pai hoc Y Ha Noi

+ Bénh vién Bénh Nhiét d&i Trung Uong.
2. Phwong phéap

Thiét ké nghién ciru

Nghién clru mé t& cat ngang.

C& méu

Theo tinh toan, c& mau téi thiéu cla
nghién ctru 1a n = 90. C& mau dwoc tinh toan
theo cOng thirc:

Trong dé:
n: ¢& mau tbi thiéu cho nhém xo gan va
nhoém viém gan B man
Z: Sailam loai 1 & mirc d6 1 - /2 (Z = 1,96)
A: @6 chinh xac mong muén (A = 0,1)
p: Ty Ié alen rs2856718 - G (0,375) & nhém
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X0 gan theo Zhang va cong sw (2014).°

- Quy trinh thu thap méau

+ Thu thap 2 ml mau tinh mach vao éng
chéng déng EDTA cia 108 bénh nhan viém gan
B man tinh va 112 bénh nhan xo gan. Qua trinh
ldy mau ddm bao vo trung tuyét dbi.

+ Quy trinh tach DNA: DNAdwoc tach chiét tir
mau toan phan s dung bd kit Wizard Genomic
DNA Purification Kit cia hang PROMEGA.

- Quy trinh PCR

+ Thanh phan phan (ng Realtime PCR (thé
tich 10ul) bao gébm: 5 pl 2X Tagman™ Fast
Advanced Master Mix (Applied Biosystems),
0,25 puyl 40X Probe rs2856718 (Applied
Biosystems), 2 ul DNA khudn (50 ng/ul) va 2,75
pl HO.

+ Trinh ty probe rs2856718: [VIC/FAM]
CCTCTGGCAGGTTAAGAAGAGCTGTIC/T]

ll. KET QUA

TAP CHi NGHIEN CPU Y HOC

TAATCCCATGGCCTGTCCTCCCACA

+ Chu trinh nhiét phan rng: 60°C/ 30 giay,
95°C/ 10 phut, 40 chu ky (95°C/ 15 giay, 60°C/ 1
phut), 60°C/ 30 giay.
3. Xt ly s6 liéu

Sé liu dwoc phan tich bédng phan mém SPSS
20.0. C4c chi s6 dinh tinh dworc tinh toan OR, p va
95%Cl bang thuat toan x2. Cac chi sb dinh lwong
duoc so sanh bang thuat toan T - test doc lap.
4. Pao dirc nghién ctru

Pé tai da dwoc Ho6i déng Pao dirc cua
Trwong Dai hoc Y Ha Noi chap thuan theo
Quyét dinh sb 109/GCN - HPDPDNCYSH -
DHYHN. Moi thong tin cla ca nhan dwgc ma
hoéa va gilr bdo mat an toan. Thu thap sb liéu
duwoc tién hanh mét cach trung thue, chi phuc
vu cho muc dich nghién ctru.

Bang 2. Pic diém chung cta d6i twong nghién ciru

Nhém xo’ gan

Nhom viém gan B man tinh

Dic diém p
(n=108) (n=112)
Gioi
Nam (%) 86 (79,6) 62 (55,4)
0,000125
NG (%) 22 (20,4) 50 (44,6)
T ¥ 1%
uoi (nam) 49,94 + 12,85 44,46 + 14,59 0,003
Mean + SD
AST (U/L
(UL) 375,33 + 535,53 41,28 + 55,45 <0,05
Mean + SD
ALT (U/L)
404,46 + 592,48 45,75 + 54,59 <0,05
Mean + SD
GGT (U/L)
155,83 + 171,83 68,2 + 151,93 <0,05
Mean + SD
Bilirubin toan phan (umol/L)
155,17 + 155,44 13,32 + 8,41 <0,05
Mean + SD
Albumin (g/L)
32,48 + 5,95 4536 + 2,73 < 0,05
Mean £ SD

TCNCYH 145 (9) - 2021



TAP CHI NGHIEN ClPU Y HOC

Nhom xo gan Nhom viém gan B man tinh

Pic diém p
(n=108) (n=112)
Sé lwong tiéu cau (10°/L)
133,69 + 83,48 214,06 + 68,25 <0,05
Mean + SD
INR
1,6 0,52 1,02 + 0,06 <0,05
Mean + SD

*ALT: alanine aminotransferase; AST: aspartate aminotransferase; GGT: gamma -
glutamyltransferase; INR: international normalized ratio.

Nghién ctru duwgc thwe hién trén 108 bénh nhén thuéc nhém xo gan va 112 bénh nhan thudc
nhém viém gan B man tinh. Trong dé, nhém xo' gan gdm 86 (79,6%) bénh nhan nam va 22 (20,4%)
bénh nhan ni¥ v&i tudi trung binh 49,94 + 12,85; nhém viém gan B man gdm 62 (55,4%) nam va 50
(44,6%) ni¥ v&i tudi trung binh 44,46 + 14,59. Tudi trung binh va gidi tinh gitra 2 nhém c6 sy khac
biét c6 y nghia théng ké vai p lan lwot 14 0,003 va 0,000125. C4c chi sb héa sinh AST, ALT, GGT,
Bilirubin toan phan, Albumin, sb lwong tiéu ciu va chi sé INR déu cé sy khac biét gitra 2 nhém, co y
nghia théng ké (p < 0,05) (Bang 2).

Bang 3. Ty lé kiéu gen va alen ctia rs2856718 gen HLA - DQ trén nhém xo gan
va nhém viém gan B man tinh

Nhom viém gan B

Kiéal:egnen/ Nhém xo’ gan man tinh OR 95% Cl o
n % n %
AA 16 14,8 24 21,4 1
AG 44 40,7 52 46,4 1,269 0,60 - 2,685 0,533
GG 48 44 4 36 321 2,000 0,93 -4,303 0,076
A 76 35,2 100 44,6 1
G 140 64,8 124 55,4 1,486 1,021 - 2,181 0,043
Di truyén lan
AG + AA 60 55,6 76 67,9 1
GG 48 44 .4 36 321 1,689 0,976 - 2,924 0,061
Di truyén troi
AA 16 14,8 24 21,4 1
GG +AG 92 85,2 88 78,6 1,568 0,781 - 3,148 0,206

Két qua phan tich & bang 3 cho thay, sw phan bd cac kiéu gen khong khac nhau gitka nhém xo
gan va viém gan B man tinh (p > 0,05), v&i ti 1& kiéu gen GG, AG va AA |a 44,4%, 40,7% va 14,8%
& nhém xo gan; 32,1%, 46,4% va 21,4% & nhém viém gan B man tinh. Khi so sanh cac cap kiéu
gen AG v6&i AA va GG véi AA, khong tim thdy sw khac biét cé y nghia théng ké (1an lwot p = 0,533,
OR = 1,269, 95%CI: 0,60 - 2,685 va p = 0,076, OR = 2,0, 95%CI: 0,93 - 4,303). Trong mé hinh so
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sanh di truyén troi gitka nhém kiéu gen GG + AG véi AA, khong co sw khac biét cé y nghia théng ké
gitra 2 nhém (p = 0,206, OR = 1,568, 95%Cl: 0,781 - 3,148). Twong tw, mé hinh di truyén I&n gitra
kiéu gen GG v&i AG + AA ciing khong khac biét ¢ y nghia théng ké (p = 0,061, OR = 1,689, 95%Cl:
0,976 - 2,924). Ti lé phan bd alen G va A trong nhém xo gan lan lwot la 64,8% va 35,2%; & nhom
viém gan B man tinh la 55,4% va 44,6%, khac nhau c6 y nghia théng ké (p < 0,05). Trong dé, ti lé
alen G ctia nhém xo' gan cao hon nhém viém gan B man tinh ¢ y nghia théng ké (p = 0,043; OR =
1,486; 95%CI: 1,021 - 2,181).
Bang 4. Ty lé kiéu gen va alen ctia rs2856718 gen HLA - DQ theo gi&i tinh

3 Nhém viém gan B
Nhém xo gan

Gi®il rs2856718 man tinh OR 95% ClI p
n % n %
Nam 86 58,1 62 41,9
AA 11 12,8 15 24,2 1
Kiéu gen AG 34 39,5 29 46,8 1,599  0,636-4,021 0,319
GG 41 477 18 290 3,106 1,195-8,074 0,020
A 56 32,6 59 47,6 1
Alen
G 116 67,4 65 52,4 1,880  1,169-3,024 0,009
Ditruydn AG+AA 45 52,3 44 71,0 1
lan GG 41 47,7 18 290 2227 1,114-4452 0,024
Di truy&n AA 11 12,8 15 24,2 1
troi GG+AG 75 87,2 47 75,8 2,176  0,922-5138 0,076
Np 22 30,6 50 69,4
AA 5 22,7 9 18,0 1
Kidu gen AG 10 45,5 23 46,0 0,783 0,209-2,934 0,716
GG 7 31,8 18 360 0,700 0,173-2,836 0,617
A 20 45,5 41 41,0 1
Alen
G 24 54,5 59 59,0 0,834 0,408-1,704 0,618
Ditruydn AG+AA 15 68,2 32 64,0 1
1an GG 7 20,8 18 36,0 083 0,285-2411 0,732
Di truyén AA 5 23,6 9 18,0 1

troi GG+AG 17 77,3 41 82,0 0,746  0.218-2,555 0,641

Két qua so sanh kiéu gen va alen gitra 2 nhém theo gidi tinh & bang 4, khoéng tim thy sw
khac biét c6 y nghia thdng ké gitra nhém xo' gan va nhém viém gan B man tinh déi véi nhirng
ddi twong nghién ctu gidi tinh niv trén cac mo hinh so sanh (alen: OR = 0,834, 95%Cl: 0,408 -
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1,704, p = 0,618; di hop: OR = 0,783, 95%CI:
0,209 - 2,934, p = 0,716; déng hop: OR = 0,7,
95%Cl: 0,173 - 2,836, p = 0,617; di truyén lan:
OR = 0,83, 95%CI: 0,285 - 2,411, p = 0,732; di
truyén troi: OR = 0,746, 95%Cl: 0,218 - 2,555,
p = 0,641). Tuy nhién, & nhom bénh nhan gi&i
tinh nam, c6 sw khac biét cé y nghia théng ké
gitba 2 nhdm nghién ctu trong md hinh alen,
ddng hop va di truyén I&n (alen: OR = 1,880,
95%Cl: 1,169 - 3,024, p = 0,009; déng hop: OR
= 3,106, 95%CI: 1,195 - 8,074, p = 0,020; di
truyén 1an: OR = 2,227, 95%Cl: 1,114 - 4,452,
p = 0,024).

IV. BAN LUAN

Xo gan dugc dic trung béi s xo hoa va két
tiét clia té bao gan, thi phat tir tdn thwong man
tinh dan t&i sy thay déi cla td chire thuy gan.
O cac qudc gia phat trién, nguyén nhan thudng
gdp nhét cla xo gan la viém gan C (HCV), bénh
gan do rwou va bénh gan nhiém mé& khéng do
regu (nonalcoholic steatohepatitis);™ trong khi
do, HBV va HCV lai thwong gap & cac nwoéc
dang phat trién. Nhidu da hinh gen da duwoc
nghién ctru phat hién cé sy twong quan voi
qua trinh tién trién xo gan trén thé gi6i. Theo
nghién clru clia Basyte - Bacevice va cong sy
trén bénh nhan xo gan tai Lithuania (2019),
SNP Pi*Z rs28929474 va Pi*S rs17580 cua
gen SERPINA1 14 yéu t6 nguy co ca tién trién
sy xo hoéa; nguwoc lai SNP rs10344937 cula
gen HSD17B13 la yéu t6 bao vé cia xo gan.™
Theo nghién clru cla Zhang va cong su trén
bénh nhan méc HCV man tinh nguwdi Han &
Trung Québc (2016), kiéu gen GG cua da hinh
don rs4444903 clia yéu té tang trwéng biéu bi
(epidermal growth factor) c6 nguy co tién trién
X0 gan cao gap 2 lan so véi kidu gen AA+AG. ™

Trong nghién cu nay, chung t6i da thuc
hién phan tich da hinh SNP rs2856718 cua gen
HLA - DQ trén 220 bénh nhan gém bénh nhan

viém gan B man va bénh nhan xo gan. So sanh
dac diém 2 nhém nghién clru, cé su khac biét
vé tudi va gisi gitka 2 nhém co y nghia théng
ké, lan lwot p = 0,003 va p = 0,000125, OR =
3,152, 95%Cl: 1,733 - 5,735. Cu thé, & nguoi
trwdng thanh nhiém HBV man khéng diéu tri, ty
I& tién trién xo' gan trong 5 nam la 8 - 20% nén
tudi trung binh xo gan sé& cé xu huéng cao hon,
va gidi tinh nam cuing tién st st dung rwou
bia thwéng xuyén cé nguy co cao hon nir.”
Cac chi sb 1am sang va can lam sang ciing c6
s khac biét rd rét gilba 2 nhém nhw AST, ALT,
GGT, Bilirubin toan phan, Albumin, sé lvong
tiéu ciu va INR c6 y nghia théng ké (p < 0,05).
Day la cac tiéu chi phan loai nhom nghién ctru
dwa trén thang diém Child - Turcotte - Pugh cho
théy sy lwa chon bénh nhan phu hgp muc tiéu
nghién ctu. Sy khac biét vé tudi, gidi va cac
chi s can lam sang nay ciing dwoc quan sat
& nghién clru twong tw b&i Gao va cong sw
(2016)."

HLA - DQ la mét protein thy thé bé méat & cac
té bao trinh dién khang nguyén, cé chirc nang
nhan biét va trinh dién khang nguyén la, déng
thoi tham gia nhan biét khang nguyén tw mién
va trinh dién ching cho hé mién dich dé phat
trién dung nap mién dich tlr sém. Mot sé nghién
clru da bao cdo vé cac da hinh cia gen HLA -
DQ ¢6 lién quan t&i nhiéu bénh ly. Theo nghién
clru cla Bosca - Watts va cong sw (2018) trén
nhirng bénh nhan viém rudt, HLA - DQ2.5 (ma
héa b&di DQB1*02 - DQA1*05) la yéu t6 bao vé
khoi phat trién viem loét dai trang, dac biét la
& phu nir; va DQ8 (ma héa bédi DQB1*03:02
- DQA1*03) 1a yéu t6 bao vé khdi sw xuét hién
cla bénh Crohn.™ Theo nghién clru phan tich
gOp cla Xu va cong sw (2017), do sw trinh dién
khang nguyén trén phan t& HLA - DQ c6 thé
déng vai tro cbt 16i trong viéc loai bd virus va
tién trién bénh HBV, cac da hinh rs2856718 va
rs7563920 ctia HLA - DQ c6 thé anh huwéng
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thédng qua viéc tdng mirc dd biéu hién cta gen
HLA - DQ va tang cwong hoat tinh HLA - DQ."®
Theo nghién clru cla Mejia - Ledn va céng sw
(2015) tai Mexico, HLA - DQ8 va HLA - DQ2 la
yéu td nguy co clia bénh dai thao duong type 1
voi ti 1é DQ8/DQ2 la 1/14. Ngoai ra, HLA - DQ8
ciing la yéu té nguy co ctia bénh Celiac."

SNP rs2856718 |a da hinh don nam & vi tri
32702478 trén gen HLA - DQ, trong vung gen
giao gitra HLA - DQA2 va HLA - DQB1. Cac
nghién ctu trén thé gi¢i da bao cao vé méi lién
quan gitra SNP rs2856718 v&i tién trién bénh
clia cac bénh nhan viém gan B c6 két qua
khong twong ddng gitra cac quan thé nguoi
khac nhau. Cu thé, theo nghién clru boi Al -
Qahtani va cong sw (2013) tai A Rap xé Ut,
rs2856718 cé twong quan v&i nguy co nhiém
HBYV, va twong quan manh v&i kha nang ty thai
trir HBV, tuy nhién khong tim thay twong quan
véi tién trién xo gan.’ Twong tw, theo nghién
ctru bdi Hu va cong sw (2012) tai Trung Quéc,
rs2856718 co6 twong quan manh véi khad nang
tw thai trlr HBV va twong quan véi nguy co ung
thw gan.”

Nghién clru ctia ching t6i cho thy c6 méi
lién quan gitra HLA - DQ rs2856718 va tién
trién xo gan trén bénh nhan viém gan B man
tinh. Cu thé, alen G c6 ty 1& cao hon & nhém xo
gan (64,8%) so v&i nhém viém gan B man tinh
(55,4%) c6 y nghia théng ké (p = 0,043). Bdng
th&i, trong nhém xo gan gidi tinh nam, mé hinh
so sanh ddng hop cho thay kiéu gen GG cé
nguy co gap 3 1an so v&i kiéu gen AA trong tién
trién xo gan (OR = 3,106, p = 0,02). Ngoai ra,
alen G trong nhém nam gi¢i cao hon & nhém
X0 gan (67,4%) so v&i nhém viém gan B man
tinh (52,4%), c6 y nghia théng ké (p = 0,009).
Két qua phan tich theo gigi tinh twong ddng voi
nghién clru twong tw bdi Ji va cong sw (2014)
cho thay kiéu gen GG c6 thé lam ting nguy co
mac xo gan & nam gidi (OR = 1,49, p = 0,014),

TAP CHi NGHIEN CPU Y HOC

nhwng khoéng co6 twong quan véi xo gan & niy
gi&i (p > 0,05).6 Biéu nay goi y rdng sw c6 mét
cla alen rs2856718 - G c6 thé lam téng nguy co
xo0 hoéa gan clia bénh nhan viém gan B, twong
ddng voi két qua nghién ctru cla Ji va cong
sy (2014) tai Trung Quéc.® Nguoc lai, nghién
ctru thye hién trén céng déng dan cuw khac co
két qua khong twong déng. Theo nghién ctwu
cla Tao Xu va codng sw (2017) trén cong déng
ngudi Trung Quéc, khdng cé mbi twong quan
duwoc tim thay gitra alen G cla rs2856718 va
nguy co xo gan & bénh nhan viém gan B man
tinh (p = 0,88)."® Nhw vay, mdi twong quan gitra
alen G cua rs2856718 va xo gan & cac quan
thé ngwoi khac nhau Ia khéng nhat quan, co
thé xuét phat tlr nhiéu nguyén nhan nhw nhirng
khac biét vé& van hoa, dia ly, théi quen sinh hoat.
Ngoai ra, ty 1& xay ra dot bién SNP rs2856718
& cac quan thé ciing cé sw chénh léch, do mot
SNP cé thé thwong gap & mot khu vuc dia ly
hodc mét nhém dan cw nay lai hiém xuét hién
hon & khu viec dia ly hoac nhém dan cw khac.

Ngoai ra, trong nhom bénh nhan giéi tinh
nam, mé hinh so sanh di truyén 1&n cho thay kiéu
gen AA va AG cd ty 1é thdp hon & nhém xo gan
(52,3%) so v&i nhém viém gan B man tinh (71%),
c6 y nghta théng ké (p = 0,024). Két qua nay goi
y vai trd cla kiéu gen AA/AG trong (rc ché su
tién trién xo gan trén bénh nhan viém gan B man
& nam gi6i. Tuy nhién trén toan bd déi twong
nghién ctru, kiéu gen AA va AG & nhdm xo gan
(14,8% va 40,7%) cling c6 xu huwéng thap hon
nhém viém gan B man tinh (21,4% va 46,4%),
nhwng sw khac biét nay khoéng cé y nghia théng
ké, twong ddng v&i két qua nghién ciru clia Tao
Xu va cdng s (2017)"® cling nhv nghién ctu
cla Zhang va cong sw (2013).°

Ngoai ra, nghién ctru con mot sé han ché
do nhirng kho khan trong viéc thu thap mau.
Chung téi da cb gang lwa chon Ira tudi cla
mau nghién clru cé thoi gian phoi nhiém twong
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dwong. Tuy nhién van cé sy bat twong ddng vé
tudi gitva 2 nhém, dan dén thién vi trong chon
mau (selection bias), cu thé 1 thién vi man cdm
ldm sang (clinical susceptibility bias) khi dwa ra
két luan. Nghién cru can dwoc thwc hién trén
¢& mau I&n hon va trén nhiéu nhém dbi twong
khac nhw nhom khéng mang bénh, nhém viém
gan B tu thai trlr d& khao sat chinh xac hon vé
ty 1& kiéu gen va alen, ciing nhw méi lién quan
cla SNP rs2856718 v¢i cac giai doan khac
nhau cta qua trinh xo héa gan trén bénh nhan
viém gan B man tinh.

V. KET LUAN

Két qud nghién clu cho thay, da hinh
rs2856718 clia gen HLA - DQ c6 thé lién quan
véi nguy co tién trién xo gan trén bénh nhan
nhiém HBV man tinh.

L&i cam on

Nghién clru dwoc thuc hién véi sw hé tror
kinh phi ctia dé tai ma sb 108.02 - 2019.307,
thudc Quy phat trién khoa hoc va cong nghé
quéc gia (NAFOSTED). Nhém nghién ctvu tran
trong cdm on Bénh vién Bénh Nhiét d&i Trung
Uong da cung cap mau nghién clru.
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Summary
SINGLE-NUCLEOTIDE POLYMORPHISM RS2856718 OF
HLA-DQ GENE ON LIVER CIRRHOSIS PATIENTS AFTER
HEPATITIS B INFECTION

HLA-DQ is a cell surface receptor protein found on antigen-presenting cells. The polymorphisms
and mutations of this gene could affect the immune system and the progression of hepatitis B. This study
was conducted to identify the relation between single nucleotide polymorphisms (SNP) rs2856718
of HLA-DQ with liver fibrosis progression among patients with chronic hepatitis B. In total, 108 blood
samples of liver cirrhosis patients and 112 blood samples of chronic hepatitis B patients have been
collected and genotyped for SNP rs2856718 using TagMan Realtime-PCR assay. The results showed
that rs2856718 genotype GG, GA and AA frequency of the cirrhosis group was 44.4%, 40.7% and
14.8% respectively where as the chronic hepatitis B group was 32.1%, 46.4% and 21.4%; however,
the difference was not statistically significant. The frequency of alen G was higher in the cirrhosis
group than in the chronically infected group with statistical significance (p = 0.043). In conclusion,
rs2856718 in HLA-DQ gene could affect liver fibrosis progression in HBV chronic infected patients.

Keywords: liver cirrhosis, hepatitis B, rs2856718, HLA-DQ
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